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Titoli di studio: 

1993: Consegue il Diploma di Maturità Scientifica; 

2000: Ottiene il Diploma di laurea all'Università degli studi di Camerino discutendo una tesi 

sperimentale dal titolo: “Basi molecolari dell'attivazione traduzionale dei geni cold-shock durante 

l'adattamento al freddo in Escherichia coli” (Votazione 110 cum laude); 

2003: Ottiene il titolo di dottore di ricerca all'Università degli studi di Camerino discutendo una tesi 

dal titolo: “Post-transcriptional control of the cold-shock genes”. 

 

Esperienza scientifica: 

Marzo 2000-Settembre 2003: Studente di dottorato presso l'Università di Camerino nel laboratorio 

del Prof. C. Gualerzi; 

2003-2005: Borsista post-dottorato presso l'Università di Camerino nel laboratorio della Prof.ssa. C. 

Pon; 

Dal 2005-2011: Ricercatrice a tempo determinato presso l’Università di Camerino. 

Dal 2011: Ricercatrice presso l’Università di Camerino 

 

Visiting scientist nei seguenti laboratori: 

Aprile-Luglio 2002: Laboratorio del Prof. Udo Blasi, Department of Microbiology and 

Immunobiology, Vienna Biocenter, Vienna; 

Settembre 2002-Settembre 2003: Laboratorio del Prof. Akira Kaji, Department of Microbiology, 

School of Medicine, University of Pennsylvania, Philadelphia; 

Novembre 2004: Laboratorio del Prof. Rolf Wagner, Institut für Physikalische Biologie 

Molekularbiologie der Bakterien, University of Düsseldorf, Düsseldorf; 

Novembre-Dicembre 2005: Laboratorio della Prof.ssa Romby Pascale, Institut de Biologie 

Moleculaire et Cellulaire, CNRS, Strasbourg. 

Giugno-settembre 2010: Laboratorio della Prof.ssa Romby Pascale, Institut de Biologie Moleculaire 

et Cellulaire, CNRS, Strasbourg. 

 

Principali argomenti di ricerca: 

Meccanismo e regolazione dell'espressione genica nei batteri, con particolare riferimento alla 

regolazione post-trascrizionale durante lo stress da freddo nei batteri; selezione dei siti d'inizio 

dell'mRNA da parte dei ribosomi; studio delle variazioni della struttura secondaria degli mRNA e 

loro impatto nel processo di sintesi proteica; caratterizzazione di RNA e DNA binding proteins; 

identificazione e caratterizzazione del meccanismo d’azione di nuove molecole con attività 

antibiotica; sviluppo di nuovi metodi di rilevazione basati sulla fluorescenza per il monitoraggio di 

reazioni utili per la ricerca di composti bioattivi.   

 

Insegnamenti: 

Dal 2013: “General Genetics” per il corso di Laurea triennale “Biosciences and Biotechnology” 

all’Università di Camerino (7 CFU). 

2013-2015: “Molecular genetics” per il corso di Laurea triennale “Biosciences and Biotechnology” 

all’Università di Camerino (3 CFU). 

2009-2015: “Genomics and proteomics” per il corso di Laurea magistrale “Biological Sciences” 

all’Università di Camerino (6 CFU). 

2005-2009: “Genomica e genetica molecolare umana” per il corso di Laurea magistrale “Scienze 

Biomolecolari e Biofunzionali” all’Università di Camerino (6 CFU). 



 
Incarichi istituzionali e attività organizzative  
2011-2012: Delegata del Rettore per la Ricerca Nazionale all’Università di Camerino  

2010-2012: Responsabile del tutorato per i corsi di Biologia all’Università di Camerino  

2009-2010: Auditor per il “Sistema Gestione Qualità” all’Università di Camerino  

November 2009: Organizzatrice del IV workshop internazionale “Excerpts from molecular 

biology”, Camerino, 7-8 Novembre 2009. 
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